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SEQ_ID_NO72
Sequence ID: Query_54633 Length: 10773 Number of Matches: 1
Range 1: 1 to 10773

NW Score Identities Gaps Strand Frame

21468 10773/10807(99%) 34/10807(0%) Plus/Plus

Query  1      AGTTGTTGATCTGTGTGAATCAGACTGCGACAGTTCGAGTTTGAAGCGAAAGCTAGCAAC  60
                                  ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1                          CAGACTGCGACAGTTCGAGTTTGAAGCGAAAGCTAGCAAC  40

Query  61     AGTATCAACAGGTTTTATTTTGGATTTGGAAACGAGAGTTTCTGGTCATGAAAAACCCAA  120
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  41     AGTATCAACAGGTTTTATTTTGGATTTGGAAACGAGAGTTTCTGGTCATGAAAAACCCAA  100

Query  121    AAAAGAAATCCGGAGGATTCCGGATTGTCAATATGCTAAAACGCGGAGTAGCCCGTGTGA  180
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  101    AAAAGAAATCCGGAGGATTCCGGATTGTCAATATGCTAAAACGCGGAGTAGCCCGTGTGA  160

Query  181    GCCCCTTTGGGGGCTTGAAGAGGCTGCCAGCCGGACTTCTGCTGGGTCATGGGCCCATCA  240
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  161    GCCCCTTTGGGGGCTTGAAGAGGCTGCCAGCCGGACTTCTGCTGGGTCATGGGCCCATCA  220

Query  241    GGATGGTCTTGGCGATTCTAGCCTTTTTGAGATTCACGGCAATCAAGCCATCACTGGGTC  300
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  221    GGATGGTCTTGGCGATTCTAGCCTTTTTGAGATTCACGGCAATCAAGCCATCACTGGGTC  280

Query  301    TCATCAATAGATGGGGTTCAGTGGGGAAAAAAGAGGCTATGGAAATAATAAAGAAGTTCA  360
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  281    TCATCAATAGATGGGGTTCAGTGGGGAAAAAAGAGGCTATGGAAATAATAAAGAAGTTCA  340

Query  361    AGAAAGATCTGGCTGCCATGCTGAGAATAATCAATGCTAGGAAGGAGAAGAAGAGACGAG  420
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  341    AGAAAGATCTGGCTGCCATGCTGAGAATAATCAATGCTAGGAAGGAGAAGAAGAGACGAG  400

Query  421    GCGCAGATACTAGTGTCGGAATTGTTGGCCTCCTGCTGACCACAGCTATGGCAGCGGAGG  480
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  401    GCGCAGATACTAGTGTCGGAATTGTTGGCCTCCTGCTGACCACAGCTATGGCAGCGGAGG  460

Query  481    TCACTAGACGTGGGAGTGCATACTATATGTACTTGGACAGAAACGACGCTGGGGAGGCCA  540
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  461    TCACTAGACGTGGGAGTGCATACTATATGTACTTGGACAGAAACGACGCTGGGGAGGCCA  520

Query  541    TATCTTTTCCAACCACATTGGGGATGAATAAGTGTTATATACAGATCATGGATCTTGGAC  600
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  521    TATCTTTTCCAACCACATTGGGGATGAATAAGTGTTATATACAGATCATGGATCTTGGAC  580

Query  601    ACATGTGTGATGCCACCATGAGCTATGAATGCCCTATGCTGGATGAGGGGGTGGAACCAG  660
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  581    ACATGTGTGATGCCACCATGAGCTATGAATGCCCTATGCTGGATGAGGGGGTGGAACCAG  640

Query  661    ATGACGTCGATTGTTGGTGCAACACGACGTCAACTTGGGTTGTGTACGGAACCTGCCATC  720
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Description Score Percent Ident Accession
SEQ_ID_NO72 21468 100.00% Query_54633
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Sbjct  641    ATGACGTCGATTGTTGGTGCAACACGACGTCAACTTGGGTTGTGTACGGAACCTGCCATC  700

Query  721    ACAAAAAAGGTGAAGCACGGAGATCTAGAAGAGCTGTGACGCTCCCCTCCCATTCCACTA  780
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  701    ACAAAAAAGGTGAAGCACGGAGATCTAGAAGAGCTGTGACGCTCCCCTCCCATTCCACTA  760

Query  781    GGAAGCTGCAAACGCGGTCGCAAACCTGGTTGGAATCAAGAGAATACACAAAGCACTTGA  840
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  761    GGAAGCTGCAAACGCGGTCGCAAACCTGGTTGGAATCAAGAGAATACACAAAGCACTTGA  820

Query  841    TTAGAGTCGAAAATTGGATATTCAGGAACCCTGGCTTCGCGTTAGCAGCAGCTGCCATCG  900
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  821    TTAGAGTCGAAAATTGGATATTCAGGAACCCTGGCTTCGCGTTAGCAGCAGCTGCCATCG  880

Query  901    CTTGGCTTTTGGGAAGCTCAACGAGCCAAAAAGTCATATACTTGGTCATGATACTGCTGA  960
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  881    CTTGGCTTTTGGGAAGCTCAACGAGCCAAAAAGTCATATACTTGGTCATGATACTGCTGA  940

Query  961    TTGCCCCGGCATACAGCATCAGGTGCATAGGAGTCAGCAATAGGGACTTTGTGGAAGGTA  1020
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  941    TTGCCCCGGCATACAGCATCAGGTGCATAGGAGTCAGCAATAGGGACTTTGTGGAAGGTA  1000

Query  1021   TGTCAGGTGGGACTTGGGTTGATGTTGTCTTGGAACATGGAGGTTGTGTCACCGTAATGG  1080
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1001   TGTCAGGTGGGACTTGGGTTGATGTTGTCTTGGAACATGGAGGTTGTGTCACCGTAATGG  1060

Query  1081   CACAGGACAAACCGACTGTCGACATAGAGCTGGTTACAACAACAGTCAGCAACATGGCGG  1140
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1061   CACAGGACAAACCGACTGTCGACATAGAGCTGGTTACAACAACAGTCAGCAACATGGCGG  1120

Query  1141   AGGTAAGATCCTACTGCTATGAGGCATCAATATCGGACATGGCTTCGGACAGCCGCTGCC  1200
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1121   AGGTAAGATCCTACTGCTATGAGGCATCAATATCGGACATGGCTTCGGACAGCCGCTGCC  1180

Query  1201   CAACACAAGGTGAAGCCTACCTTGACAAGCAATCAGACACTCAATATGTCTGCAAAAGAA  1260
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1181   CAACACAAGGTGAAGCCTACCTTGACAAGCAATCAGACACTCAATATGTCTGCAAAAGAA  1240

Query  1261   CGTTAGTGGACAGAGGCTGGGGAAATGGATGTGGACTTTTTGGCAAAGGGAGCCTGGTGA  1320
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1241   CGTTAGTGGACAGAGGCTGGGGAAATGGATGTGGACTTTTTGGCAAAGGGAGCCTGGTGA  1300

Query  1321   CATGCGCTAAGTTTGCATGCTCCAAGAAAATGACCGGGAAGAGCATCCAGCCAGAGAATC  1380
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1301   CATGCGCTAAGTTTGCATGCTCCAAGAAAATGACCGGGAAGAGCATCCAGCCAGAGAATC  1360

Query  1381   TGGAGTACCGGATAATGCTGTCAGTTCATGGCTCCCAGCACAGTGGGATGATCGTTAATG  1440
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1361   TGGAGTACCGGATAATGCTGTCAGTTCATGGCTCCCAGCACAGTGGGATGATCGTTAATG  1420

Query  1441   ACACAGGACATGAAACTGATGAGAATAGAGCGAAGGTTGAGATAACGCCCAATTCACCAA  1500
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1421   ACACAGGACATGAAACTGATGAGAATAGAGCGAAGGTTGAGATAACGCCCAATTCACCAA  1480

Query  1501   GAGCCGAAGCCACCCTGGGGGGTTTTGGAAGCCTAGGACTTGATTGTGAACCGAGGACAG  1560
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1481   GAGCCGAAGCCACCCTGGGGGGTTTTGGAAGCCTAGGACTTGATTGTGAACCGAGGACAG  1540

Query  1561   GCCTTGACTTTTCAGATTTGTATTACTTGACTATGAATAACAAGCACTGGTTGGTTCACA  1620
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1541   GCCTTGACTTTTCAGATTTGTATTACTTGACTATGAATAACAAGCACTGGTTGGTTCACA  1600

Query  1621   AGGAGTGGTTCCACGACATTCCATTACCTTGGCACGCTGGGGCAGACACCGGAACTCCAC  1680
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1601   AGGAGTGGTTCCACGACATTCCATTACCTTGGCACGCTGGGGCAGACACCGGAACTCCAC  1660

Query  1681   ACTGGAACAACAAAGAAGCACTGGTAGAGTTCAAGGACGCACATGCCAAAAGGCAAACTG  1740
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1661   ACTGGAACAACAAAGAAGCACTGGTAGAGTTCAAGGACGCACATGCCAAAAGGCAAACTG  1720

Query  1741   TCGTGGTTCTAGGGAGTCAAGAAGGAGCAGTTCACACGGCCCTTGCTGGAGCTCTGGAGG  1800
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1721   TCGTGGTTCTAGGGAGTCAAGAAGGAGCAGTTCACACGGCCCTTGCTGGAGCTCTGGAGG  1780

Query  1801   CTGAGATGGATGGTGCAAAGGGAAGGCTGTCCTCTGGCCACTTGAAATGTCGCCTGAAAA  1860
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1781   CTGAGATGGATGGTGCAAAGGGAAGGCTGTCCTCTGGCCACTTGAAATGTCGCCTGAAAA  1840

Query  1861   TGGATAAACTTAGATTGAAGGGCGTGTCATACTCCTTGTGTACCGCAGCGTTCACATTCA  1920
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1841   TGGATAAACTTAGATTGAAGGGCGTGTCATACTCCTTGTGTACCGCAGCGTTCACATTCA  1900

Query  1921   CCAAGATCCCGGCTGAAACACTGCACGGGACAGTCACAGTGGAGGTACAGTACGCAGGGA  1980
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1901   CCAAGATCCCGGCTGAAACACTGCACGGGACAGTCACAGTGGAGGTACAGTACGCAGGGA  1960

Query  1981   CAGATGGACCTTGCAAGGTTCCAGCTCAGATGGCGGTGGACATGCAAACTCTGACCCCAG  2040
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1961   CAGATGGACCTTGCAAGGTTCCAGCTCAGATGGCGGTGGACATGCAAACTCTGACCCCAG  2020

Query  2041   TTGGGAGGTTGATAACCGCTAACCCCGTAATCACTGAAAGCACTGAGAACTCTAAGATGA  2100
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Q y
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2021   TTGGGAGGTTGATAACCGCTAACCCCGTAATCACTGAAAGCACTGAGAACTCTAAGATGA  2080

Query  2101   TGCTGGAACTTGATCCACCATTTGGGGACTCTTACATTGTCATAGGAGTCGGGGAGAAGA  2160
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2081   TGCTGGAACTTGATCCACCATTTGGGGACTCTTACATTGTCATAGGAGTCGGGGAGAAGA  2140

Query  2161   AGATCACCCACCACTGGCACAGGAGTGGCAGCACCATTGGAAAAGCATTTGAAGCCACTG  2220
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2141   AGATCACCCACCACTGGCACAGGAGTGGCAGCACCATTGGAAAAGCATTTGAAGCCACTG  2200

Query  2221   TGAGAGGTGCCAAGAGAATGGCAGTCTTGGGAGACACAGCCTGGGACTTTGGATCAGTTG  2280
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2201   TGAGAGGTGCCAAGAGAATGGCAGTCTTGGGAGACACAGCCTGGGACTTTGGATCAGTTG  2260

Query  2281   GAGGCGCTCTCAACTCATTGGGCAAGGGCATCCATCAAATTTTTGGAGCAGCTTTCAAAT  2340
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2261   GAGGCGCTCTCAACTCATTGGGCAAGGGCATCCATCAAATTTTTGGAGCAGCTTTCAAAT  2320

Query  2341   CATTGTTTGGAGGAATGTCCTGGTTCTCACAAATTCTCATTGGAACGTTGCTGATGTGGT  2400
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2321   CATTGTTTGGAGGAATGTCCTGGTTCTCACAAATTCTCATTGGAACGTTGCTGATGTGGT  2380

Query  2401   TGGGTCTGAACACAAAGAATGGATCTATTTCCCTTATGTGCTTGGCCTTAGGGGGAGTGT  2460
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2381   TGGGTCTGAACACAAAGAATGGATCTATTTCCCTTATGTGCTTGGCCTTAGGGGGAGTGT  2440

Query  2461   TGATCTTCTTATCCACAGCTGTCTCTGCTGATGTGGGGTGCTCGGTGGACTTCTCAAAGA  2520
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2441   TGATCTTCTTATCCACAGCTGTCTCTGCTGATGTGGGGTGCTCGGTGGACTTCTCAAAGA  2500

Query  2521   AGGAGACGAGATGCGGTACAGGGGTGTTCGTCTATAACGACGTTGAAGCCTGGAGGGACA  2580
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2501   AGGAGACGAGATGCGGTACAGGGGTGTTCGTCTATAACGACGTTGAAGCCTGGAGGGACA  2560

Query  2581   GGTACAAGTACCATCCTGACTCCCCCCGTAGATTGGCAGCAGCAGTCAAGCAAGCCTGGG  2640
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2561   GGTACAAGTACCATCCTGACTCCCCCCGTAGATTGGCAGCAGCAGTCAAGCAAGCCTGGG  2620

Query  2641   AAGATGGTATCTGTGGGATCTCCTCTGTTTCAAGAATGGAAAACATCATGTGGAGATCAG  2700
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2621   AAGATGGTATCTGTGGGATCTCCTCTGTTTCAAGAATGGAAAACATCATGTGGAGATCAG  2680

Query  2701   TAGAAGGGGAGCTCAACGCAATCCTGGAAGAGAATGGAGTTCAACTGACGGTCGTTGTGG  2760
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2681   TAGAAGGGGAGCTCAACGCAATCCTGGAAGAGAATGGAGTTCAACTGACGGTCGTTGTGG  2740

Query  2761   GATCTGTAAAAAACCCCATGTGGAGAGGTCCACAGAGATTGCCCGTGCCTGTGAACGAGC  2820
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2741   GATCTGTAAAAAACCCCATGTGGAGAGGTCCACAGAGATTGCCCGTGCCTGTGAACGAGC  2800

Query  2821   TGCCCCACGGCTGGAAGGCTTGGGGGAAATCGTACTTCGTCAGAGCAGCAAAGACAAATA  2880
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2801   TGCCCCACGGCTGGAAGGCTTGGGGGAAATCGTACTTCGTCAGAGCAGCAAAGACAAATA  2860

Query  2881   ACAGCTTTGTCGTGGATGGTGACACACTGAAGGAATGCCCACTCAAACATAGAGCATGGA  2940
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2861   ACAGCTTTGTCGTGGATGGTGACACACTGAAGGAATGCCCACTCAAACATAGAGCATGGA  2920

Query  2941   ACAGCTTTCTTGTGGAGGATCATGGGTTCGGGGTATTTCACACTAGTGTCTGGCTCAAGG  3000
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2921   ACAGCTTTCTTGTGGAGGATCATGGGTTCGGGGTATTTCACACTAGTGTCTGGCTCAAGG  2980

Query  3001   TTAGAGAAGATTATTCATTAGAGTGTGATCCAGCCGTTATTGGAACAGCTGTTAAGGGAA  3060
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2981   TTAGAGAAGATTATTCATTAGAGTGTGATCCAGCCGTTATTGGAACAGCTGTTAAGGGAA  3040

Query  3061   AGGAGGCTGTACACAGTGATCTAGGCTACTGGATTGAGAGTGAGAAGAATGACACATGGA  3120
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3041   AGGAGGCTGTACACAGTGATCTAGGCTACTGGATTGAGAGTGAGAAGAATGACACATGGA  3100

Query  3121   GGCTGAAGAGGGCCCATCTGATCGAGATGAAAACATGTGAATGGCCAAAGTCCCACACAT  3180
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3101   GGCTGAAGAGGGCCCATCTGATCGAGATGAAAACATGTGAATGGCCAAAGTCCCACACAT  3160

Query  3181   TGTGGACAGATGGAATAGAAGAGAGTGATCTGATCATACCCAAGTCTTTAGCTGGGCCAC  3240
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3161   TGTGGACAGATGGAATAGAAGAGAGTGATCTGATCATACCCAAGTCTTTAGCTGGGCCAC  3220

Query  3241   TCAGCCATCACAATACCAGAGAGGGCTACAGGACCCAAATGAAAGGGCCATGGCACAGTG  3300
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3221   TCAGCCATCACAATACCAGAGAGGGCTACAGGACCCAAATGAAAGGGCCATGGCACAGTG  3280

Query  3301   AAGAGCTTGAAATTCGGTTTGAGGAATGCCCAGGCACTAAGGTCCACGTGGAGGAAACAT  3360
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3281   AAGAGCTTGAAATTCGGTTTGAGGAATGCCCAGGCACTAAGGTCCACGTGGAGGAAACAT  3340

Query  3361   GTGGAACAAGAGGACCATCTCTGAGATCAACCACTGCAAGCGGAAGGGTGATCGAGGAAT  3420
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3341   GTGGAACAAGAGGACCATCTCTGAGATCAACCACTGCAAGCGGAAGGGTGATCGAGGAAT  3400

5



12/21/22, 8:16 PM NCBI Blast:KJ776791.2

https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 6/17

Query  3421   GGTGCTGCAGGGAGTGCACAATGCCCCCACTGTCGTTCCGGGCTAAAGATGGCTGTTGGT  3480
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3401   GGTGCTGCAGGGAGTGCACAATGCCCCCACTGTCGTTCCGGGCTAAAGATGGCTGTTGGT  3460

Query  3481   ATGGAATGGAGATAAGGCCCAGGAAAGAACCAGAAAGTAACTTAGTAAGGTCAATGGTGA  3540
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3461   ATGGAATGGAGATAAGGCCCAGGAAAGAACCAGAAAGTAACTTAGTAAGGTCAATGGTGA  3520

Query  3541   CTGCAGGATCAACTGATCACATGGATCACTTCTCCCTTGGAGTGCTTGTGATTCTGCTCA  3600
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3521   CTGCAGGATCAACTGATCACATGGATCACTTCTCCCTTGGAGTGCTTGTGATTCTGCTCA  3580

Query  3601   TGGTGCAGGAAGGGCTGAAGAAGAGAATGACCACAAAGATCATCATAAGCACATCGATGG  3660
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3581   TGGTGCAGGAAGGGCTGAAGAAGAGAATGACCACAAAGATCATCATAAGCACATCGATGG  3640

Query  3661   CAGTGCTGGTAGCTATGATCCTGGGAGGATTTTCAATGAGTGACCTGGCTAAGCTTGCAA  3720
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3641   CAGTGCTGGTAGCTATGATCCTGGGAGGATTTTCAATGAGTGACCTGGCTAAGCTTGCAA  3700

Query  3721   TTTTGATGGGTGCCACCTTCGCGGAAATGAACACTGGAGGAGATGTAGCTCATCTGGCGC  3780
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3701   TTTTGATGGGTGCCACCTTCGCGGAAATGAACACTGGAGGAGATGTAGCTCATCTGGCGC  3760

Query  3781   TGATAGCGGCATTCAAAGTCAGACCAGCGTTGCTGGTATCTTTCATCTTCAGAGCTAATT  3840
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3761   TGATAGCGGCATTCAAAGTCAGACCAGCGTTGCTGGTATCTTTCATCTTCAGAGCTAATT  3820

Query  3841   GGACACCCCGTGAAAGCATGCTGCTGGCCTTGGCCTCGTGTCTTTTGCAAACTGCGATCT  3900
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3821   GGACACCCCGTGAAAGCATGCTGCTGGCCTTGGCCTCGTGTCTTTTGCAAACTGCGATCT  3880

Query  3901   CCGCCTTGGAAGGCGACCTGATGGTTCTCATCAATGGTTTTGCTTTGGCCTGGTTGGCAA  3960
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3881   CCGCCTTGGAAGGCGACCTGATGGTTCTCATCAATGGTTTTGCTTTGGCCTGGTTGGCAA  3940

Query  3961   TACGAGCGATGGTTGTTCCACGCACTGATAACATCACCTTGGCAATCCTGGCTGCTCTGA  4020
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  3941   TACGAGCGATGGTTGTTCCACGCACTGATAACATCACCTTGGCAATCCTGGCTGCTCTGA  4000

Query  4021   CACCACTGGCCCGGGGCACACTGCTTGTGGCGTGGAGAGCAGGCCTTGCTACTTGCGGGG  4080
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4001   CACCACTGGCCCGGGGCACACTGCTTGTGGCGTGGAGAGCAGGCCTTGCTACTTGCGGGG  4060

Query  4081   GGTTTATGCTCCTCTCTCTGAAGGGAAAAGGCAGTGTGAAGAAGAACTTACCATTTGTCA  4140
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4061   GGTTTATGCTCCTCTCTCTGAAGGGAAAAGGCAGTGTGAAGAAGAACTTACCATTTGTCA  4120

Query  4141   TGGCCCTGGGACTAACCGCTGTGAGGCTGGTCGACCCCATCAACGTGGTGGGACTGCTGT  4200
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4121   TGGCCCTGGGACTAACCGCTGTGAGGCTGGTCGACCCCATCAACGTGGTGGGACTGCTGT  4180

Query  4201   TGCTCACAAGGAGTGGGAAGCGGAGCTGGCCCCCTAGCGAAGTACTCACAGCTGTTGGCC  4260
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4181   TGCTCACAAGGAGTGGGAAGCGGAGCTGGCCCCCTAGCGAAGTACTCACAGCTGTTGGCC  4240

Query  4261   TGATATGCGCATTGGCTGGAGGGTTCGCCAAGGCAGATATAGAGATGGCTGGGCCCATGG  4320
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4241   TGATATGCGCATTGGCTGGAGGGTTCGCCAAGGCAGATATAGAGATGGCTGGGCCCATGG  4300

Query  4321   CCGCGGTCGGTCTGCTAATTGTCAGTTACGTGGTCTCAGGAAAGAGTGTGGACATGTACA  4380
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4301   CCGCGGTCGGTCTGCTAATTGTCAGTTACGTGGTCTCAGGAAAGAGTGTGGACATGTACA  4360

Query  4381   TTGAAAGAGCAGGTGACATCACATGGGAAAAAGATGCGGAAGTCACTGGAAACAGTCCCC  4440
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4361   TTGAAAGAGCAGGTGACATCACATGGGAAAAAGATGCGGAAGTCACTGGAAACAGTCCCC  4420

Query  4441   GGCTCGATGTGGCGCTAGATGAGAGTGGTGATTTCTCCCTGGTGGAGGATGACGGTCCCC  4500
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4421   GGCTCGATGTGGCGCTAGATGAGAGTGGTGATTTCTCCCTGGTGGAGGATGACGGTCCCC  4480

Query  4501   CCATGAGAGAGATCATACTCAAGGTGGTCCTGATGACCATCTGTGGCATGAACCCAATAG  4560
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4481   CCATGAGAGAGATCATACTCAAGGTGGTCCTGATGACCATCTGTGGCATGAACCCAATAG  4540

Query  4561   CCATACCCTTTGCAGCTGGAGCGTGGTACGTATACGTGAAGACTGGAAAAAGGAGTGGTG  4620
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4541   CCATACCCTTTGCAGCTGGAGCGTGGTACGTATACGTGAAGACTGGAAAAAGGAGTGGTG  4600

Query  4621   CTCTATGGGATGTGCCTGCTCCCAAGGAAGTAAAAAAGGGGGAGACCACAGATGGAGTGT  4680
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4601   CTCTATGGGATGTGCCTGCTCCCAAGGAAGTAAAAAAGGGGGAGACCACAGATGGAGTGT  4660

Query  4681   ACAGAGTAATGACTCGTAGACTGCTAGGTTCAACACAAGTTGGAGTGGGAGTTATGCAAG  4740
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4661   ACAGAGTAATGACTCGTAGACTGCTAGGTTCAACACAAGTTGGAGTGGGAGTTATGCAAG  4720

Query  4741   AGGGGGTCTTTCACACTATGTGGCACGTCACAAAAGGATCCGCGCTGAGAAGCGGTGAAG  4800
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4721   AGGGGGTCTTTCACACTATGTGGCACGTCACAAAAGGATCCGCGCTGAGAAGCGGTGAAG  4780
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Query  4801   GGAGACTTGATCCATACTGGGGAGATGTCAAGCAGGATCTGGTGTCATACTGTGGTCCAT  4860
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4781   GGAGACTTGATCCATACTGGGGAGATGTCAAGCAGGATCTGGTGTCATACTGTGGTCCAT  4840

Query  4861   GGAAGCTAGATGCCGCCTGGGACGGGCACAGCGAGGTGCAGCTCTTGGCCGTGCCCCCCG  4920
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4841   GGAAGCTAGATGCCGCCTGGGACGGGCACAGCGAGGTGCAGCTCTTGGCCGTGCCCCCCG  4900

Query  4921   GAGAGAGAGCGAGGAACATCCAGACTCTGCCCGGAATATTTAAGACAAAGGATGGGGACA  4980
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4901   GAGAGAGAGCGAGGAACATCCAGACTCTGCCCGGAATATTTAAGACAAAGGATGGGGACA  4960

Query  4981   TTGGAGCGGTTGCGCTGGATTACCCAGCAGGAACTTCAGGATCTCCAATCCTAGACAAGT  5040
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  4961   TTGGAGCGGTTGCGCTGGATTACCCAGCAGGAACTTCAGGATCTCCAATCCTAGACAAGT  5020

Query  5041   GTGGGAGAGTGATAGGACTTTATGGCAATGGGGTCGTGATCAAAAATGGGAGTTATGTTA  5100
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5021   GTGGGAGAGTGATAGGACTTTATGGCAATGGGGTCGTGATCAAAAATGGGAGTTATGTTA  5080

Query  5101   GTGCCATCACCCAAGGGAGGAGGGAGGAAGAGACTCCTGTTGAGTGCTTCGAGCCTTCGA  5160
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5081   GTGCCATCACCCAAGGGAGGAGGGAGGAAGAGACTCCTGTTGAGTGCTTCGAGCCTTCGA  5140

Query  5161   TGCTGAAGAAGAAGCAGCTAACTGTCTTAGACTTGCATCCTGGAGCTGGGAAAACCAGGA  5220
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5141   TGCTGAAGAAGAAGCAGCTAACTGTCTTAGACTTGCATCCTGGAGCTGGGAAAACCAGGA  5200

Query  5221   GAGTTCTTCCTGAAATAGTCCGTGAAGCCATAAAAACAAGACTCCGTACTGTGATCTTAG  5280
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5201   GAGTTCTTCCTGAAATAGTCCGTGAAGCCATAAAAACAAGACTCCGTACTGTGATCTTAG  5260

Query  5281   CTCCAACCAGGGTTGTCGCTGCTGAAATGGAGGAAGCCCTTAGAGGGCTTCCAGTGCGTT  5340
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5261   CTCCAACCAGGGTTGTCGCTGCTGAAATGGAGGAAGCCCTTAGAGGGCTTCCAGTGCGTT  5320

Query  5341   ATATGACAACAGCAGTCAATGTCACCCACTCTGGAACAGAAATCGTCGACTTAATGTGCC  5400
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5321   ATATGACAACAGCAGTCAATGTCACCCACTCTGGAACAGAAATCGTCGACTTAATGTGCC  5380

Query  5401   ATGCCACCTTCACTTCACGTCTACTACAGCCAATCAGAGTCCCCAACTATAATCTGTATA  5460
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5381   ATGCCACCTTCACTTCACGTCTACTACAGCCAATCAGAGTCCCCAACTATAATCTGTATA  5440

Query  5461   TTATGGATGAGGCCCACTTCACAGATCCCTCAAGTATAGCAGCAAGAGGATACATTTCAA  5520
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5441   TTATGGATGAGGCCCACTTCACAGATCCCTCAAGTATAGCAGCAAGAGGATACATTTCAA  5500

Query  5521   CAAGGGTTGAGATGGGCGAGGCGGCTGCCATCTTCATGACCGCCACGCCACCAGGAACCC  5580
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5501   CAAGGGTTGAGATGGGCGAGGCGGCTGCCATCTTCATGACCGCCACGCCACCAGGAACCC  5560

Query  5581   GTGACGCATTTCCGGACTCCAACTCACCAATTATGGACACCGAAGTGGAAGTCCCAGAGA  5640
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5561   GTGACGCATTTCCGGACTCCAACTCACCAATTATGGACACCGAAGTGGAAGTCCCAGAGA  5620

Query  5641   GAGCCTGGAGCTCAGGCTTTGATTGGGTGACGGATCATTCTGGAAAAACAGTTTGGTTTG  5700
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5621   GAGCCTGGAGCTCAGGCTTTGATTGGGTGACGGATCATTCTGGAAAAACAGTTTGGTTTG  5680

Query  5701   TTCCAAGCGTGAGGAACGGCAATGAGATCGCAGCTTGTCTGACAAAGGCTGGAAAACGGG  5760
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5681   TTCCAAGCGTGAGGAACGGCAATGAGATCGCAGCTTGTCTGACAAAGGCTGGAAAACGGG  5740

Query  5761   TCATACAGCTCAGCAGAAAGACTTTTGAGACAGAGTTCCAGAAAACAAAACATCAAGAGT  5820
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5741   TCATACAGCTCAGCAGAAAGACTTTTGAGACAGAGTTCCAGAAAACAAAACATCAAGAGT  5800

Query  5821   GGGACTTTGTCGTGACAACTGACATTTCAGAGATGGGCGCCAACTTTAAAGCTGACCGTG  5880
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5801   GGGACTTTGTCGTGACAACTGACATTTCAGAGATGGGCGCCAACTTTAAAGCTGACCGTG  5860

Query  5881   TCATAGATTCCAGGAGATGCCTAAAGCCGGTCATACTTGATGGCGAGAGAGTCATTCTGG  5940
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5861   TCATAGATTCCAGGAGATGCCTAAAGCCGGTCATACTTGATGGCGAGAGAGTCATTCTGG  5920

Query  5941   CTGGACCCATGCCTGTCACACATGCCAGCGCTGCCCAGAGGAGGGGGCGCATAGGCAGGA  6000
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5921   CTGGACCCATGCCTGTCACACATGCCAGCGCTGCCCAGAGGAGGGGGCGCATAGGCAGGA  5980

Query  6001   ATCCCAACAAACCTGGAGATGAGTATCTGTATGGAGGTGGGTGCGCAGAGACTGACGAAG  6060
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  5981   ATCCCAACAAACCTGGAGATGAGTATCTGTATGGAGGTGGGTGCGCAGAGACTGACGAAG  6040

Query  6061   ACCATGCACACTGGCTTGAAGCAAGAATGCTCCTTGACAATATTTACCTCCAAGATGGCC  6120
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6041   ACCATGCACACTGGCTTGAAGCAAGAATGCTCCTTGACAATATTTACCTCCAAGATGGCC  6100

Query  6121   TCATAGCCTCGCTCTATCGACCTGAGGCCGACAAAGTAGCAGCCATTGAGGGAGAGTTCA  6180
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6101   TCATAGCCTCGCTCTATCGACCTGAGGCCGACAAAGTAGCAGCCATTGAGGGAGAGTTCA  6160

Query  6181   AGCTTAGGACGGAGCAAAGGAAGACCTTTGTGGAACTCATGAAAAGAGGAGATCTTCCTG  6240
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6161   AGCTTAGGACGGAGCAAAGGAAGACCTTTGTGGAACTCATGAAAAGAGGAGATCTTCCTG  6220

Query  6241   TTTGGCTGGCCTATCAGGTTGCATCTGCCGGAATAACCTACACAGATAGAAGATGGTGCT  6300
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6221   TTTGGCTGGCCTATCAGGTTGCATCTGCCGGAATAACCTACACAGATAGAAGATGGTGCT  6280

Query  6301   TTGATGGCACGACCAACAACACCATAATGGAAGACAGTGTGCCGGCAGAGGTGTGGACCA  6360
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6281   TTGATGGCACGACCAACAACACCATAATGGAAGACAGTGTGCCGGCAGAGGTGTGGACCA  6340

Query  6361   GACACGGAGAGAAAAGAGTGCTCAAACCGAGGTGGATGGACGCCAGAGTTTGTTCAGATC  6420
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6341   GACACGGAGAGAAAAGAGTGCTCAAACCGAGGTGGATGGACGCCAGAGTTTGTTCAGATC  6400

Query  6421   ATGCGGCCCTGAAGTCATTCAAGGAGTTTGCCGCTGGGAAAAGAGGAGCGGCTTTTGGAG  6480
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6401   ATGCGGCCCTGAAGTCATTCAAGGAGTTTGCCGCTGGGAAAAGAGGAGCGGCTTTTGGAG  6460

Query  6481   TGATGGAAGCCCTGGGAACACTGCCAGGACACATGACAGAGAGATTCCAGGAAGCCATTG  6540
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6461   TGATGGAAGCCCTGGGAACACTGCCAGGACACATGACAGAGAGATTCCAGGAAGCCATTG  6520

Query  6541   ACAACCTCGCTGTGCTCATGCGGGCAGAGACTGGAAGCAGGCCTTACAAAGCCGCGGCGG  6600
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6521   ACAACCTCGCTGTGCTCATGCGGGCAGAGACTGGAAGCAGGCCTTACAAAGCCGCGGCGG  6580

Query  6601   CCCAATTGCCGGAGACCCTAGAGACCATTATGCTTTTGGGGTTGCTGGGAACAGTCTCGC  6660
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6581   CCCAATTGCCGGAGACCCTAGAGACCATTATGCTTTTGGGGTTGCTGGGAACAGTCTCGC  6640

Query  6661   TGGGAATCTTTTTCGTCTTGATGAGGAACAAGGGCATAGGGAAGATGGGCTTTGGAATGG  6720
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6641   TGGGAATCTTTTTCGTCTTGATGAGGAACAAGGGCATAGGGAAGATGGGCTTTGGAATGG  6700

Query  6721   TGACTCTTGGGGCCAGCGCATGGCTCATGTGGCTCTCGGAAATTGAGCCAGCCAGAATTG  6780
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6701   TGACTCTTGGGGCCAGCGCATGGCTCATGTGGCTCTCGGAAATTGAGCCAGCCAGAATTG  6760

Query  6781   CATGTGTCCTCATTGTTGTGTTCCTATTGCTGGTGGTGCTCATACCTGAGCCAGAAAAGC  6840
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6761   CATGTGTCCTCATTGTTGTGTTCCTATTGCTGGTGGTGCTCATACCTGAGCCAGAAAAGC  6820

Query  6841   AAAGATCTCCCCAGGACAACCAAATGGCAATCATCATCATGGTAGCAGTAGGTCTTCTGG  6900
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6821   AAAGATCTCCCCAGGACAACCAAATGGCAATCATCATCATGGTAGCAGTAGGTCTTCTGG  6880

Query  6901   GCTTGATTACCGCCAATGAACTCGGATGGTTGGAGAGAACAAAGAGTGACCTAAGCCATC  6960
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6881   GCTTGATTACCGCCAATGAACTCGGATGGTTGGAGAGAACAAAGAGTGACCTAAGCCATC  6940

Query  6961   TAATGGGAAGGAGAGAGGAGGGGGCAACCATAGGATTCTCAATGGACATTGACCTGCGGC  7020
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6941   TAATGGGAAGGAGAGAGGAGGGGGCAACCATAGGATTCTCAATGGACATTGACCTGCGGC  7000

Query  7021   CAGCCTCAGCTTGGGCCATCTATGCTGCCTTGACAACTTTCATTACCCCAGCCGTCCAAC  7080
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7001   CAGCCTCAGCTTGGGCCATCTATGCTGCCTTGACAACTTTCATTACCCCAGCCGTCCAAC  7060

Query  7081   ATGCAGTGACCACTTCATACAACAACTACTCCTTAATGGCGATGGCCACGCAAGCTGGAG  7140
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7061   ATGCAGTGACCACTTCATACAACAACTACTCCTTAATGGCGATGGCCACGCAAGCTGGAG  7120

Query  7141   TGTTGTTTGGTATGGGCAAAGGGATGCCATTCTACGCATGGGACTTTGGAGTCCCGCTGC  7200
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7121   TGTTGTTTGGTATGGGCAAAGGGATGCCATTCTACGCATGGGACTTTGGAGTCCCGCTGC  7180

Query  7201   TAATGATAGGTTGCTACTCACAATTAACACCCCTGACCCTAATAGTGGCCATCATTTTGC  7260
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7181   TAATGATAGGTTGCTACTCACAATTAACACCCCTGACCCTAATAGTGGCCATCATTTTGC  7240

Query  7261   TCGTGGCGCACTACATGTACTTGATCCCAGGGCTGCAGGCAGCAGCTGCGCGTGCTGCCC  7320
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7241   TCGTGGCGCACTACATGTACTTGATCCCAGGGCTGCAGGCAGCAGCTGCGCGTGCTGCCC  7300

Query  7321   AGAAGAGAACGGCAGCTGGCATCATGAAGAACCCTGTTGTGGATGGAATAGTGGTGACTG  7380
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7301   AGAAGAGAACGGCAGCTGGCATCATGAAGAACCCTGTTGTGGATGGAATAGTGGTGACTG  7360

Query  7381   ACATTGACACAATGACAATTGACCCCCAAGTGGAGAAAAAGATGGGACAGGTGCTACTCA  7440
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7361   ACATTGACACAATGACAATTGACCCCCAAGTGGAGAAAAAGATGGGACAGGTGCTACTCA  7420

Query  7441   TAGCAGTAGCCGTCTCCAGCGCCATACTGTCGCGGACCGCCTGGGGGTGGGGGGAGGCTG  7500
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7421   TAGCAGTAGCCGTCTCCAGCGCCATACTGTCGCGGACCGCCTGGGGGTGGGGGGAGGCTG  7480

Query  7501   GGGCCCTGATCACAGCGGCAACTTCCACTTTGTGGGAAGGCTCTCCGAACAAGTACTGGA  7560
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Q y
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7481   GGGCCCTGATCACAGCGGCAACTTCCACTTTGTGGGAAGGCTCTCCGAACAAGTACTGGA  7540

Query  7561   ACTCCTCTACAGCCACTTCACTGTGTAACATTTTTAGGGGAAGTTACTTGGCTGGAGCTT  7620
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7541   ACTCCTCTACAGCCACTTCACTGTGTAACATTTTTAGGGGAAGTTACTTGGCTGGAGCTT  7600

Query  7621   CTCTAATCTACACAGTAACAAGAAACGCTGGCTTGGTCAAGAGACGTGGGGGTGGAACAG  7680
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7601   CTCTAATCTACACAGTAACAAGAAACGCTGGCTTGGTCAAGAGACGTGGGGGTGGAACAG  7660

Query  7681   GAGAGACCCTGGGAGAGAAATGGAAGGCCCGCTTGAACCAGATGTCGGCCCTGGAGTTCT  7740
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7661   GAGAGACCCTGGGAGAGAAATGGAAGGCCCGCTTGAACCAGATGTCGGCCCTGGAGTTCT  7720

Query  7741   ACTCCTACAAAAAGTCAGGCATCACCGAGGTGTGCAGAGAAGAGGCCCGCCGCGCCCTCA  7800
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7721   ACTCCTACAAAAAGTCAGGCATCACCGAGGTGTGCAGAGAAGAGGCCCGCCGCGCCCTCA  7780

Query  7801   AGGACGGTGTGGCAACGGGAGGCCATGCTGTGTCCCGAGGAAGTGCAAAGCTGAGATGGT  7860
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7781   AGGACGGTGTGGCAACGGGAGGCCATGCTGTGTCCCGAGGAAGTGCAAAGCTGAGATGGT  7840

Query  7861   TGGTGGAGCGGGGATACCTGCAGCCCTATGGAAAGGTCATTGATCTTGGATGTGGCAGAG  7920
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7841   TGGTGGAGCGGGGATACCTGCAGCCCTATGGAAAGGTCATTGATCTTGGATGTGGCAGAG  7900

Query  7921   GGGGCTGGAGTTACTACGCCGCCACCATCCGCAAAGTTCAAGAAGTGAAAGGATACACAA  7980
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7901   GGGGCTGGAGTTACTACGCCGCCACCATCCGCAAAGTTCAAGAAGTGAAAGGATACACAA  7960

Query  7981   AAGGAGGCCCTGGTCATGAAGAACCCATGTTGGTGCAAAGCTATGGGTGGAACATAGTCC  8040
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  7961   AAGGAGGCCCTGGTCATGAAGAACCCATGTTGGTGCAAAGCTATGGGTGGAACATAGTCC  8020

Query  8041   GTCTTAAGAGTGGGGTGGACGTCTTTCATATGGCGGCTGAGCCGTGTGACACGTTGCTGT  8100
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8021   GTCTTAAGAGTGGGGTGGACGTCTTTCATATGGCGGCTGAGCCGTGTGACACGTTGCTGT  8080

Query  8101   GTGACATAGGTGAGTCATCATCTAGTCCTGAAGTGGAAGAAGCACGGACGCTCAGAGTCC  8160
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8081   GTGACATAGGTGAGTCATCATCTAGTCCTGAAGTGGAAGAAGCACGGACGCTCAGAGTCC  8140

Query  8161   TCTCCATGGTGGGGGATTGGCTTGAAAAAAGACCAGGAGCCTTTTGTATAAAAGTGTTGT  8220
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8141   TCTCCATGGTGGGGGATTGGCTTGAAAAAAGACCAGGAGCCTTTTGTATAAAAGTGTTGT  8200

Query  8221   GCCCATACACCAGCACTATGATGGAAACCCTGGAGCGACTGCAGCGTAGGTATGGGGGAG  8280
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8201   GCCCATACACCAGCACTATGATGGAAACCCTGGAGCGACTGCAGCGTAGGTATGGGGGAG  8260

Query  8281   GACTGGTCAGAGTGCCACTCTCCCGCAACTCTACACATGAGATGTACTGGGTCTCTGGAG  8340
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8261   GACTGGTCAGAGTGCCACTCTCCCGCAACTCTACACATGAGATGTACTGGGTCTCTGGAG  8320

Query  8341   CGAAAAGCAACACCATAAAAAGTGTGTCCACCACGAGCCAGCTCCTCTTGGGGCGCATGG  8400
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8321   CGAAAAGCAACACCATAAAAAGTGTGTCCACCACGAGCCAGCTCCTCTTGGGGCGCATGG  8380

Query  8401   ACGGGCCCAGGAGGCCAGTGAAATATGAGGAGGATGTGAATCTCGGCTCTGGCACGCGGG  8460
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8381   ACGGGCCCAGGAGGCCAGTGAAATATGAGGAGGATGTGAATCTCGGCTCTGGCACGCGGG  8440

Query  8461   CTGTGGTAAGCTGCGCTGAAGCTCCCAACATGAAGATCATTGGTAACCGCATTGAAAGGA  8520
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8441   CTGTGGTAAGCTGCGCTGAAGCTCCCAACATGAAGATCATTGGTAACCGCATTGAAAGGA  8500

Query  8521   TCCGCAGTGAGCACGCGGAAACGTGGTTCTTTGACGAGAACCACCCATATAGGACATGGG  8580
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8501   TCCGCAGTGAGCACGCGGAAACGTGGTTCTTTGACGAGAACCACCCATATAGGACATGGG  8560

Query  8581   CTTACCATGGAAGCTATGAGGCCCCCACACAAGGGTCAGCGTCCTCTCTAATAAACGGGG  8640
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8561   CTTACCATGGAAGCTATGAGGCCCCCACACAAGGGTCAGCGTCCTCTCTAATAAACGGGG  8620

Query  8641   TTGTCAGGCTCCTGTCAAAACCCTGGGATGTGGTGACTGGAGTCACAGGAATAGCCATGA  8700
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8621   TTGTCAGGCTCCTGTCAAAACCCTGGGATGTGGTGACTGGAGTCACAGGAATAGCCATGA  8680

Query  8701   CCGACACCACACCGTATGGTCAGCAAAGAGTTTTCAAGGAAAAAGTGGACACTAGGGTGC  8760
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8681   CCGACACCACACCGTATGGTCAGCAAAGAGTTTTCAAGGAAAAAGTGGACACTAGGGTGC  8740

Query  8761   CAGACCCCCAAGAAGGCACTCGTCAGGTTATGAGCATGGTCTCTTCCTGGTTGTGGAAAG  8820
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8741   CAGACCCCCAAGAAGGCACTCGTCAGGTTATGAGCATGGTCTCTTCCTGGTTGTGGAAAG  8800

Query  8821   AGCTAGGCAAACACAAACGGCCACGAGTCTGTACCAAAGAAGAGTTCATCAACAAGGTTC  8880
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8801   AGCTAGGCAAACACAAACGGCCACGAGTCTGTACCAAAGAAGAGTTCATCAACAAGGTTC  8860
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Query  8881   GTAGCAATGCAGCATTAGGGGCAATATTTGAAGAGGAAAAAGAGTGGAAGACTGCAGTGG  8940
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8861   GTAGCAATGCAGCATTAGGGGCAATATTTGAAGAGGAAAAAGAGTGGAAGACTGCAGTGG  8920

Query  8941   AAGCTGTGAACGATCCAAGGTTCTGGGCTCTAGTGGACAAGGAAAGAGAGCACCACCTGA  9000
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8921   AAGCTGTGAACGATCCAAGGTTCTGGGCTCTAGTGGACAAGGAAAGAGAGCACCACCTGA  8980

Query  9001   GAGGAGAGTGCCAGAGTTGTGTGTACAACATGATGGGAAAAAGAGAAAAGAAACAAGGGG  9060
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  8981   GAGGAGAGTGCCAGAGTTGTGTGTACAACATGATGGGAAAAAGAGAAAAGAAACAAGGGG  9040

Query  9061   AATTTGGAAAGGCCAAGGGCAGCCGCGCCATCTGGTATATGTGGCTAGGGGCTAGATTTC  9120
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9041   AATTTGGAAAGGCCAAGGGCAGCCGCGCCATCTGGTATATGTGGCTAGGGGCTAGATTTC  9100

Query  9121   TAGAGTTCGAAGCCCTTGGATTCTTGAACGAGGATCACTGGATGGGGAGAGAGAACTCAG  9180
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9101   TAGAGTTCGAAGCCCTTGGATTCTTGAACGAGGATCACTGGATGGGGAGAGAGAACTCAG  9160

Query  9181   GAGGTGGTGTTGAAGGGCTGGGATTACAAAGACTCGGATATGTCCTAGAAGAGATGAGTC  9240
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9161   GAGGTGGTGTTGAAGGGCTGGGATTACAAAGACTCGGATATGTCCTAGAAGAGATGAGTC  9220

Query  9241   GCATACCAGGAGGAAGGATGTATGCAGATGACACTGCTGGCTGGGACACCCGCATCAGCA  9300
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9221   GCATACCAGGAGGAAGGATGTATGCAGATGACACTGCTGGCTGGGACACCCGCATCAGCA  9280

Query  9301   GGTTTGATCTGGAGAATGAAGCTCTAATCACCAACCAAATGGAGAAAGGGCACAGGGCCT  9360
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9281   GGTTTGATCTGGAGAATGAAGCTCTAATCACCAACCAAATGGAGAAAGGGCACAGGGCCT  9340

Query  9361   TGGCATTGGCCATAATCAAGTACACATACCAAAACAAAGTGGTAAAGGTCCTTAGACCAG  9420
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9341   TGGCATTGGCCATAATCAAGTACACATACCAAAACAAAGTGGTAAAGGTCCTTAGACCAG  9400

Query  9421   CTGAAAAAGGGAAGACAGTTATGGACATTATTTCGAGACAAGACCAAAGGGGGAGCGGAC  9480
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9401   CTGAAAAAGGGAAGACAGTTATGGACATTATTTCGAGACAAGACCAAAGGGGGAGCGGAC  9460

Query  9481   AAGTTGTCACTTACGCTCTTAACACATTTACCAACCTAGTGGTGCAACTCATTCGGAATA  9540
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9461   AAGTTGTCACTTACGCTCTTAACACATTTACCAACCTAGTGGTGCAACTCATTCGGAATA  9520

Query  9541   TGGAGGCTGAGGAAGTTCTAGAGATGCAAGACTTGTGGCTGCTGCGGAGGTCAGAGAAAG  9600
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9521   TGGAGGCTGAGGAAGTTCTAGAGATGCAAGACTTGTGGCTGCTGCGGAGGTCAGAGAAAG  9580

Query  9601   TGACCAACTGGTTGCAGAGCAACGGATGGGATAGGCTCAAACGAATGGCAGTCAGTGGAG  9660
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9581   TGACCAACTGGTTGCAGAGCAACGGATGGGATAGGCTCAAACGAATGGCAGTCAGTGGAG  9640

Query  9661   ATGATTGCGTTGTGAAGCCAATTGATGATAGGTTTGCACATGCCCTCAGGTTCTTGAATG  9720
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9641   ATGATTGCGTTGTGAAGCCAATTGATGATAGGTTTGCACATGCCCTCAGGTTCTTGAATG  9700

Query  9721   ATATGGGAAAAGTTAGGAAGGACACACAAGAGTGGAAACCCTCAACTGGATGGGACAACT  9780
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9701   ATATGGGAAAAGTTAGGAAGGACACACAAGAGTGGAAACCCTCAACTGGATGGGACAACT  9760

Query  9781   GGGAAGAAGTTCCGTTTTGCTCCCACCACTTCAACAAGCTCCATCTCAAGGACGGGAGGT  9840
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9761   GGGAAGAAGTTCCGTTTTGCTCCCACCACTTCAACAAGCTCCATCTCAAGGACGGGAGGT  9820

Query  9841   CCATTGTGGTTCCCTGCCGCCACCAAGATGAACTGATTGGCCGGGCCCGCGTCTCTCCAG  9900
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9821   CCATTGTGGTTCCCTGCCGCCACCAAGATGAACTGATTGGCCGGGCCCGCGTCTCTCCAG  9880

Query  9901   GGGCGGGATGGAGCATCCGGGAGACTGCTTGCCTAGCAAAATCATATGCGCAAATGTGGC  9960
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9881   GGGCGGGATGGAGCATCCGGGAGACTGCTTGCCTAGCAAAATCATATGCGCAAATGTGGC  9940

Query  9961   AGCTCCTTTATTTCCACAGAAGGGACCTCCGACTGATGGCCAATGCCATTTGTTCATCTG  10020
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  9941   AGCTCCTTTATTTCCACAGAAGGGACCTCCGACTGATGGCCAATGCCATTTGTTCATCTG  10000

Query  10021  TGCCAGTTGACTGGGTTCCAACTGGGAGAACTACCTGGTCAATCCATGGAAAGGGAGAAT  10080
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  10001  TGCCAGTTGACTGGGTTCCAACTGGGAGAACTACCTGGTCAATCCATGGAAAGGGAGAAT  10060

Query  10081  GGATGACCACTGAAGACATGCTTGTGGTGTGGAACAGAGTGTGGATTGAGGAGAACGACC  10140
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  10061  GGATGACCACTGAAGACATGCTTGTGGTGTGGAACAGAGTGTGGATTGAGGAGAACGACC  10120

Query  10141  ACATGGAAGACAAGACCCCAGTTACGAAATGGACAGACATTCCCTATTTGGGAAAAAGGG  10200
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  10121  ACATGGAAGACAAGACCCCAGTTACGAAATGGACAGACATTCCCTATTTGGGAAAAAGGG  10180

Query  10201  AAGACTTGTGGTGTGGATCTCTCATAGGGCACAGACCGCGCACCACCTGGGCTGAGAACA  10260
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  10181  AAGACTTGTGGTGTGGATCTCTCATAGGGCACAGACCGCGCACCACCTGGGCTGAGAACA  10240
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j

Query  10261  TTAAAAACACAGTCAACATGGTGCGCAGGATCATAGGTGATGAAGAAAAGTACATGGACT  10320
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  10241  TTAAAAACACAGTCAACATGGTGCGCAGGATCATAGGTGATGAAGAAAAGTACATGGACT  10300

Query  10321  ACCTATCCACCCAAGTTCGCTACTTGGGTGAAGAAGGGTCTACACCTGGAGTGCTGTAAG  10380
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  10301  ACCTATCCACCCAAGTTCGCTACTTGGGTGAAGAAGGGTCTACACCTGGAGTGCTGTAAG  10360

Query  10381  CACCAATCTTAGTGTTGTCAGGCCTGCTAGTCAGCCACAGCTTGGGGAAAGCTGTGCAGC  10440
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  10361  CACCAATCTTAGTGTTGTCAGGCCTGCTAGTCAGCCACAGCTTGGGGAAAGCTGTGCAGC  10420

Query  10441  CTGTGACCCCCCCAGGAGAAGCTGGGAAACCAAGCCTATAGTCAGGCCGAGAACGCCATG  10500
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  10421  CTGTGACCCCCCCAGGAGAAGCTGGGAAACCAAGCCTATAGTCAGGCCGAGAACGCCATG  10480

Query  10501  GCACGGAAGAAGCCATGCTGCCTGTGAGCCCCTCAGAGGACACTGAGTCAAAAAACCCCA  10560
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  10481  GCACGGAAGAAGCCATGCTGCCTGTGAGCCCCTCAGAGGACACTGAGTCAAAAAACCCCA  10540

Query  10561  CGCGCTTGGAGGCGCAGGATGGGAAAAGAAGGTGGCGACCTTCCCCACCCTTCAATCTGG  10620
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  10541  CGCGCTTGGAGGCGCAGGATGGGAAAAGAAGGTGGCGACCTTCCCCACCCTTCAATCTGG  10600

Query  10621  GGCCTGAACTGGAGATCAGCTGTGGATCTCCAGAAGAGGGACTAGTGGTTAGAGGAGACC  10680
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  10601  GGCCTGAACTGGAGATCAGCTGTGGATCTCCAGAAGAGGGACTAGTGGTTAGAGGAGACC  10660

Query  10681  CCCCGGAAAACGCAAAACAGCATATTGACGCTGGGAAAGACCAGAGACTCCATGAGTTTC  10740
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  10661  CCCCGGAAAACGCAAAACAGCATATTGACGCTGGGAAAGACCAGAGACTCCATGAGTTTC  10720

Query  10741  CACCACGCTGGCCGCCAGGCACAGATCGCCGAATAGCGGCGGCCGGTGTGGGGAAATCCA  10800
              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||       
Sbjct  10721  CACCACGCTGGCCGCCAGGCACAGATCGCCGAATAGCGGCGGCCGGTGTGGGG         10773

Query  10801  TGGGTCT  10807
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